ISSN: 1806-549X

Unimontes: B0 anos integrando Universidade-comunidade

atraves do ensino, pesquisa e extensao

.
(g Unimontes
FADENOR Universadade Estodsal de Meates (laros

AUTOR(ES): REBECA SOUZA ROCHA, THAISSA SILVA DA CRUZ PIRES, JULIA RODRIGUES ORTEGA,
DARIO ALVES DE OLIVEIRA, VANESSA DE ANDRADE ROYO, AFRANIO FARIA DE MELO JUNIOR, e
ELYTANIA VEIGA MENEZES.

ANALISE E IDENTIFICACAO DE TRIPANOSSOMATIDEOS DE
AMOSTRAS DO BACO DE CAES

A leishmaniose é zoonose de evolug@o cronica e acometimento sist€émico, um problema de satde publica, podendo
levar a dbito até 90% dos casos se ndo tratada. Identifica-se como Tegumentar- LT ou Visceral-LV e possui varios graus
clinicos. A LV possui a maior taxa de mortalidade no Brasil. Causada pela espécie Leishmania infantum. A doenga de
Chagas (DC) ¢ endémica em paises latino-americanos. Animais silvestres, € cdes no perimetro urbano, sdo principais
reservatorios do Trypanosoma cruzi e para Leishmania, atnando importante papel na ecologia e epidemiologia. Métodos
de analises do DNA facultam identificacdo direta e rapida de tripanossomatideos, insigne para o diagndstico destas
doengas. Alvos de amplificagdo mais utilizados para pesquisa de géneros e tdxons (SSU rRNA, 18S rRNA e gGAPDH),
alinham com técnicas de Reagdo em cadeia da Polimerase e Sequenciamento de DNA. Montes Claros ¢ um municipio
endémico para LV e DC, realizar investigagdo molecular das spp. de tripanossomatideos potencialmente circulante na
populacdo canina, se mostrou necessaria, visando contribuir para novas estratégias no combate destas zoonoses e aludir
a situacdo do municipio. Amostras coletadas de caes triados, apreendidos no Centro Controle de Zoonoses- Montes
Claros, positivos nos testes: imunocromatografico DPP® e imunoenzimatico ELISA foram obtidas. Total de 26, de
tecido de bago, armazenados a temperatura de -20°C (lab. de Bioprospec¢do e Recursos Genéticos/ UNIMONTES). A
extracdo de DNA foi realizada, seguida do Nested PCR ¢ efetuada letroforese em gel de agarose a 0,8% corado com
brometo de etidio, bandas observadas foram extraidas com bisturi e preparadas para a purificagdo do DNA. Produtos
da PCR foram purificados (kit “PureLink™ Quick Gel Extraction Kit”,Invitrogen®), enviadas para sequenciamento na
empresa ACTGene Andlises Moleculares Ltda, (CBiot. UFRGS, Porto Alegre, RS) em sequenciador
automatico AB3500 Genetic Analyzer/ capilares de 50cm/ polimero POP7, (Applied Biosystems). Apenas 9 amostras
obtiveram resultado satisfatorio de sequenciamento. As andlises no BLASTN demonstraram similaridade significativa
para L. infatum nas 9 amostras, 02 também apresentaram similaridade para L. chagasi (22,2%) e 01 para L. donovani
(11,1%), a identificac@o especifica de 01 amostra foi obstada devido a qualidade, considerada apenas Leishmania spp.
Entre as amostras sequenciadas a espécie com maior frequéncia de infec¢do em cdes no municipio de Montes Claros ¢ a
L. infantum.
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