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ANÁLISE E IDENTIFICAÇÃO DE TRIPANOSSOMATÍDEOS DE 
AMOSTRAS DO BAÇO DE CÃES  

A leishmaniose é zoonose de evolução crônica e acometimento sistêmico, um problema de saúde pública, podendo 
levar a óbito até 90% dos casos se não tratada. Identifica-se como Tegumentar- LT ou Visceral-LV e possui vários graus 
clínicos. A LV possui a maior taxa de mortalidade no Brasil. Causada pela espécie Leishmania infantum. A doença de 
Chagas (DC) é endêmica em países latino-americanos. Animais silvestres, e cães no perímetro urbano, são principais 
reservatórios do Trypanosoma cruzi e para Leishmania, atuando importante papel na ecologia e epidemiologia. Métodos 
de análises do DNA facultam identificação direta e rápida de tripanossomatídeos, insigne  para o diagnóstico destas 
doenças. Alvos de amplificação mais utilizados para pesquisa de gêneros e táxons (SSU rRNA, 18S rRNA e gGAPDH), 
alinham com técnicas de Reação em cadeia da Polimerase e Sequenciamento de DNA. Montes Claros é um município 
endêmico para LV e DC, realizar investigação molecular das spp. de tripanossomatídeos potencialmente circulante na 
população canina, se mostrou necessária, visando contribuir para novas estratégias no combate destas zoonoses e aludir 
a situação do município. Amostras coletadas de cães triados, apreendidos no Centro Controle de Zoonoses- Montes 
Claros, positivos nos testes: imunocromatográfico DPP® e imunoenzimático ELISA foram obtidas. Total de 26, de 
tecido de baço, armazenados à temperatura de -20oC (lab. de Bioprospecção e Recursos Genéticos/ UNIMONTES). A 
extração de DNA foi realizada, seguida do Nested PCR e efetuada letroforese em gel de agarose a 0,8% corado com 
brometo de etídio, bandas observadas foram extraídas com bisturi e preparadas para a purificação do DNA.  Produtos 
da PCR foram purificados (kit “PureLink™ Quick Gel Extraction Kit”,Invitrogen®), enviadas para sequenciamento na 
empresa ACTGene Análises Moleculares Ltda, (CBiot. UFRGS, Porto Alegre, RS) em sequenciador 
automático AB3500 Genetic Analyzer/ capilares de 50cm/ polímero POP7, (Applied Biosystems). Apenas 9 amostras 
obtiveram resultado satisfatório de sequenciamento. As análises no BLASTN demonstraram similaridade significativa 
para L. infatum nas 9 amostras, 02 também apresentaram similaridade para L. chagasi (22,2%) e 01 para L. donovani 
(11,1%), a identificação específica de 01 amostra foi obstada devido a qualidade, considerada apenas Leishmania spp. 
Entre as amostras sequenciadas a espécie com maior frequência de infecção em cães no município de Montes Claros é a 
L. infantum. 
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